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Abstract    Recent studies have found that bacteria respond with generating a special non-coding small RNA 
(small RNA, sRNA) repertoire to antibiotic stress, which may regulate the downstream gene and help the bacteria 
overcome the antibiotic challenge. Then, sRNA are involved in bacterial resistance network by regulating bacterial 
resistance related genes (such as antibiotic transporters, drug efflux pumps, synthesis and modification of cell 
envelope) in various ways. Thus, sRNA and its partners (such as Hfq) may be used as targets for antimicrobial therapy. 
In this review, we will address the role of sRNA in responding to antibiotic stress, generating antibiotic resistance and 
prospects as drug targets to elaborate the progress of sRNA in bacterial resistance regulation.
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2.1    sRNA通过细胞被膜影响耐药
2.1.1    sRNA通过细胞被膜的合成影响耐药  


























































1.2    sRNA广泛参与细菌耐药
Kim等[24]最近以更新系统的方式评估sRNA的影
响，向人们揭示了sRNA对细菌耐药调节的重要性。
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2.2    sRNA通过膜蛋白影响耐药







































表1    参与细菌耐药机制的sRNA
Tab. 1    The sRNA contributing to the bacterial resistance mechanism
微生物 sRNA 耐药/诱导剂 机制 引用
大肠埃希菌 DsrA 奥西西林、红霉素、新生霉素 上调MdtEF，促进药物外排 [41]
大肠埃希菌 GcvB D-环丝氨酸 下调CycA，抑制药物积累 [34]
大肠埃希菌 MgrR 多黏菌素B 下调EptB，促进多黏菌素B结合 [30]
大肠埃希菌 RybB EGCG 促进RybB的表达，抑制CsgD介导的生物膜合成 [27]
大肠埃希菌 RyhB 大肠菌素Ia 上调CirA，促进药物积累 [10]
大肠埃希菌 SdsR (RyeB) 氨苄西林 下调MutS，产生耐药突变 [43]
大肠埃希菌 3'ETSleuZ 大肠菌素Ia 下调RyhB，抑制其功能 [38]
大肠埃希菌 GcvB 抗生素 促进致突变修复的产生 [45]
大肠埃希菌、沙门菌 GlmY/GlmZ 溶杆菌素 促进GlmS的表达，调控细胞被膜合成 [29]
大肠埃希菌、沙门菌 MicF 头孢菌素类，诺氟沙星 下调OmpF，抑制药物积累 [24]
大肠埃希菌、沙门菌 SdsR (RyeB) 喹诺酮类，新生霉素 下调TolC，促进药物积累 [24,40]
沙门菌 SroC 多黏菌素B 下调sRNA MgrR，抑制多黏菌素B结合 [37]
铜绿假单胞菌 Sr0161 碳青霉烯类 下调OprD，抑制药物积累 [18]
铜绿假单胞菌 Sr006 多黏菌素 促进PagL的表达 [18]
铜绿假单胞菌 PesA 环丙沙星 促进pyocin S3的表达 [42]








































3    潜在的药物靶标 
目前，以sRNA为靶标的感染治疗研究仍处于初
级阶段。近来关于sRNA SprX通过碱基互补配对抑








图1    sRNA参与大肠埃希菌对非致死浓度的氨苄青霉素的压力应答
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氨酸硫氧化物还原酶B(methionine sulfoxide reductase 
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